
БЕЛЫЕ
НОЧИ
Петербургский международный 
онкологический форум

25-28 ИЮНЯ
www .f o r u m - o n c o .ru

ТЕЗИСЫ

МАТЕРИАЛЫ
VI ПЕТЕРБУРГСКОГО МЕЖДУНАРОДНОГО 

ОНКОЛОГИЧЕСКОГО ФОРУМА

«БЕЛЫЕ НОЧИ 2020»

http://www.forum-onco.ru


Тезисы. VI Петербургский международный онкологический форум «Белые ночи 2020»

264

Ключевые слова:
рак молочной железы, молекулярный подтип, 

PI3K-ассоциированные факторы
Актуальность:
Сигнальный путь, опосредованный PI3K, игра-

ет ключевую роль в патогенезе рака молочной же-
лезы (РМЖ), определяя устойчивость опухолей 
к лекарственной терапии [1]. Однако изменения 
компонентов PI3K-сигнального пути в опухолях 
молочной железы разных биологических подтипов 
остаются малоизученными.

Цель:
Изучить генетические особенности, экспресси-

онный и белковый профиль PI3K- ассоциирован-
ных факторов (EGFR, TGF-βR1, VEGFR2, IGF1R, 
ERα, Akt и PTEN), при разных молекулярных под-
типах РМЖ.

Материалы и методы:
Проанализированы образцы опухоли от 300 

больных с люминальным А РМЖ, 157 пациен-
ток с люминальным В и 101 больной с тройным 
негативным РМЖ (ТНРМЖ). Полиморфные ва-
рианты генов ESR1 (rs2228480, rs2077647), EGFR 
(rs1468727), TGF-βR1 (rs334354), IGFR1 (rs2016347) 
и KDR (rs2071559, rs2305948) изучены методом 
ПЦР в режиме реального времени. Оценка транс-
крипционной активности исследуемых генов про-
ведена с использованием количественной ПЦР 
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с обратной транскрипцией. Для определения экс-
прессии рецепторов факторов роста использован 
иммуногистохимический анализ. Cодержание бел-
ков Akt(pS473) и PTEN изучено с помощью про-
точной цитометрии.

Результаты:
Выявлено, что вариантный аллель TGF-

βR1 rs334354, а также вариантные аллели KDR 
rs2071559 чаще выявлялись у больных с люми-
нальным А РМЖ по сравнению с люминальным 
В подтипом (p=0,007 и p=0,019 соответственно). 
Наличие точечной замены в гене ESR1 rs2228480 
ассоциировано с опухолями люминального В под-
типа (p = 0,036). Показано, что носители вариант-
ного генотипа EGFR rs1468727 преобладали среди 
пациенток с ТНРМЖ в сравнении с люминальным 
В (p=0,046). В опухолях люминального А типа от-
мечена высокая транскрипционная активность 
EGFR и TGF-βRI по сравнению с люминальным 
В РМЖ (р=0,038 и р=0,050; соответственно). Вы-
сокий уровень экспрессии TGF-βRI выявлен 
в опухолях как люминального А, так и В варианта 
по сравнению с ТНРМЖ (р=0,003 и р=0,000; соот-
ветственно). Для опухолей с тройным негативным 
фенотипом отмечено преобладание опухолевых 
клеток с высокой экспрессией EGFR и VEGFR2 
по сравнению с люминальным А РМЖ (р=0,001 
и р=0,046; соответственно). Высокий уровень экс-
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прессии Akt(pS473) характерен для люминальных 
опухолей в отличие от ТНРМЖ (p=0,000 и p=0,000; 
соответственно). IGF1R-/Akt(pS473)+ и VEGFR2+/
Akt(pS473)+ популяции опухолевых клеток значи-
мо преобладали в эстроген-зависимых опухолях 
по отношению к ТНРМЖ.

Выводы:
Определен молекулярный портрет разных под-

типов РМЖ, характеризующийся специфически-

ми особенностями генетического и фенотипиче-
ского профиля PI3K- ассоциированных факторов, 
которые могут обуславливать их разное клиниче-
ское поведение и ответ на лекарственное лечение.
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