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ЭВОЛЮЦИОННО КОНСЕРВАТИВНЫЕ СИНТЕННЫЕ ГРУППЫ 

ГЕНОВ У МАЛЯРИЙНЫХ КОМАРОВ 

 

С.М. Бондаренко, Г.Н. Артемов 

semen.bko@ya.ru 

 

С увеличением эволюционной дистанции между видами, происходит 

изменение линейного порядка генов, вызванные в основном фиксирован-

ными инверсиями отдельных участков генома. Так, сравнивая геномы 

Anopheles albimanus, An. atroparvus и An. gambiae можно обнаружить бо-

лее 700 синтенных блоков (СБ) содержащих более 2 генов, перемешан-

ных у каждого вида уникальным образом вследствие инверсий. При этом, 

в каждой хромосоме этих видов есть 3–5 СБ, длина которых значимо 

больше остальных (консервативные СБ, кСБ). Причины и механизм со-

хранения эволюционно консервативного порядка генов в кСБ до сих пор 

не выявлены. Цель работы – выявить особенности кСБ, объясняющие их 

эволюционно-консервативную природу.  

Информация о последовательности ортологичных генов была получе-

на из проекта VectorBase (http://vectorbase.org). Поиск синтенных блоков 

осуществлялся при помощи программного обеспечения GRIMM-Synteny. 

Статистический анализ данных проводился при помощи языка програм-

мирования R и IDE RStudio.  

В результате сравнения линейного порядка генов у An. atroparvus, An. 

albimanus и An. gambiae были обнаружены 15 кСБ длиной 0,8–1.7 Mb, со-

держащие до 120 генов. Для сравнения, найденные для геномов 12 видов 

Drosophila кСБ имели в составе не более 31 гена. Обнаруженные кСБ со-

храняют свою целостность и у других видов Anopheles (An. funestus и An. 

sinensis), однако не обнаруживаются у D. melanogaster и A. aegypti. Боль-

шинство районов хромосом, содержащих кСБ имеют одинаковую мор-

фологию у всех сравниваемых видов, некоторые из них являются лэн-

дмарками плеч. Обнаруженные кСБ длиной > 1 Мб находятся у точек 

разрывов полиморфных инверсий An. messeae и An. gaibiae. Некоторые из 

ранее выявленных ламиновых районов хромосом An. messeae и An. 

atroparvus колокализуются c кСБ, что может свидетельствовать о регуля-

ции кСБ посредством прикрепления к ядерной оболочке.  

Научные руководители – д-р биол. наук, профессор В.Н. Стегний, 

канд. биол. наук И.В. Шарахов  

 


